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Projektleitung

Bayerisches Amt fiir Waldgenetik

Forstamtsplatz 1, 83317 Teisendorf

Telefon: 08666 - 9883-0 eMail: poststelle@awg.bayern.de
Telefax: 08666 - 9883-30  Internet: www.awg.bayern.de

Forderung

Das Verbundprojekt wird geférdert durch das Bundeslandwirtschafts-
(BMEL) und das Bundesumweltministerium (BMUB) im Rahmen des Wald-
klimafonds tiber die Fachagentur Nachwachsende Rohstoffe e.V. (FNR).

U F N R Wa%%imafonds

aufgrund eines Beschlusses des Deutschen Bundestages Fachogeniur Nachwochsende Rohstoffa e.V.

Gefordert dureh:

Bundesministerium  Bundesministerium
fiir Emahrung e Umwelt, Maturschu,
und Landwirischaft  Bau und Reaktarsicharheit

Weitere Informationen

http://www.gen-mon.de
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Waldgenetik

Entwicklung eines
genetischen Monitorings
fur Rotbuche und Fichte
in Deutschland
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Warum genetisches Monitoring?

Die genetische Vielfalt spielt fiir die Anpassung und das Uberle-
ben von Baumarten unter sich dndernden Umweltbedingungen
eine groBe Rolle. Sie ist das Fundament fir die langfristige Stabi-
litdt und Produktivitdt von Waldbestédnden. Im Klimawandel wird
ein haufigeres Auftreten von Extremereignissen wie z. B. Stir-
men, Unwetter, Trockenheit und Spéatfrésten erwartet. Diese St6-
rungen haben Einfluss auf das Blih- und Fruktifikationsverhalten
der Walder. So kénnen auf lange Zeit fortwahrende Selektions-
effekte Uber die Waldverjiingung zu einer genetischen Verénde-
rung fUhren. Im genetischen Monitoring werden diese kaum sicht-
baren auBeren Veranderungen in der genetischen Ausstattung
von Waldbestdnden durch wiederkehrende und vergleichende
Untersuchungen an unterschiedlichen Baumgenerationen erkenn-
bar. Genetisches Monitoring fungiert somit als Frihwarnsystem
fur spéter eintretende Veranderungen in der Vitalitdt von Wald-
baumpopulationen.

Phénologischer Parameter - Bliihintensitét bei der Fichte

Laufzeit
1. Juni 2016 — 31. Marz 2020

Projektziel

Erstmalige Einrichtung eines deutschlandweiten Monitoring-
netzes fur zwei der wichtigsten Wirtschaftsbaumarten unserer
Walddkosysteme: die Rotbuche (Fagus sylvatica) und die Gemei-
ne Fichte (Picea abies). Auf den Monitoringflachen werden der
gegenwartige Zustand der genetischen Variation und des geneti-
schen Systems sowie die rdumlichen und zeitlichen Veranderun-
gen nach einem einheitlichen Verfahren beobachtet.
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Erfassung der Baume, die potentiell reproduzieren kénnen,
ihrer Vitalitat, Wuchsleistung und soziologischen Stellung

» Beobachtungen des Austriebsverhaltens, der Blih- und Fruk-
tifikationsintensitat sowie der Vitalitat Gber Merkmale der Kro-
nenstruktur

» Bewertung der Saatgutqualitat

» Genetische Untersuchungen an Altbaumen, Verjiingung und
Samen

ot

Buche (Fagus sylvatica) Fichte (Picea abies)

Flachen eingerichtet 2006 — 2010
@ Flachen eingerichtet 2016

Flachen eingerichtet 2017

Bei der Buche bilden deutschlandweit 14 Flachen das Moni-
toringnetz. Einige Fldchen davon sind bereits fiir eine Vorstudie
eingerichtet worden (grine Punkte).

Bei der Fichte wurden deutschlandweit 10 Monitoringflachen ein-
gerichtet.

Das genetische System wird durch die Prozesse Drift, Selektion,
Migration und das Paarungssystem beeinflusst, die die genetische
Struktur einer Population verandern. Uber ausgewéhlte Indikatoren
und Verifikatoren kann die Funktionsweise und ihre raumliche und
zeitliche Variation beobachtet werden.

Indikatoren Verifikatoren

Genetische Variation Allelhaufigkeiten; genetische Diversitat,
Anzahl potentieller Eltern

Anderungen in der Genetischer Abstand zwischen Kohorten,
genetischen Struktur Phanotypische Unterschiede

Anderungen im
Paarungssystem

Fremdbefruchtungsrate, Anzahl der effek-
tiven Pollenspender

Migration Isolierung, Pollen- und Samenverteilung,
Familienstrukturen




